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Informacua dpile tyrlma
o Tyrimo objektas:
e Skaitmeniniai pilno pjuvio patologijos vaizdai.
o Tyrimo tikslas:
e Pasiulyti naujus budus vezio lgsteliy subpopuliacijy atpazinimui ir
heterogeniskumo vertinimui.
o Tyrimo uzdaviniai:
e Sukurti ir istirti naujus skaitmeniniy patologijos vaizdy analizés
metodus integruojant genetinius duomenis.

e Sukurti programy sistemos prototipg, kuriame buty jgyvendinti
pasiulyti vézio lgsteliy subpopuliacijy atpazinimo ir heterogeniskumo
vertinimo budai.

o Planuojami rezultatai:

* Nauji vézio lgsteliy subpopuliacijy atpazinimo, jy heterogeniskumo
vertinimo budai ir juos jgyvendinantis programy sistemos prototipas.



2019 — 2020 mety darbo planas

Disertacijos rengimo etapas:

Tiksly, uzdaviniy, tyrimo metodikos, ginamuyjy teiginiy
patikslinimas.

Dalyvavimas konferencijose:

Disertacijos empirinio tyrimo rezultaty pristatymas
tarptautinéje konferencijoje.

Publikacijy rengimas:

Empirinio tyrimo rezultaty publikavimas viename
recenzuojamame leidinyje.



Ataskaita uz 2019-2020 metus

o Vaizdo analizés metody tyrimas naviky genetiniams
pokycCiams identifikuoti patologijos vaizduose:

» kruties naviky genetiniy pokycCiy statuso nustatymas is
patologijos vaizdo (tarptautinis “HEROHE” issukis,
naudojant vieSg duomeny rinkinj).

e storosios zarnos naviky genetiniy pokyciy statuso
nustatymas is patologijos vaizdo (naudojant VU Santaros
kliniky duomenis).

o Parengtos ir jteiktos publikacijos:

 “Tumor Collagen Framework in Histology Images Predicts
Overall Survival of Breast Carcinoma Patients”, BMC
Diagnostic Pathology, pateikta 2020-09-03.

* “Deep Learning Model for Cell Nuclei Segmentation and
Lymphocyte ldentification in Whole Slide Histology
Images”, Informatica, pateikta 2020-10-13.



Naviky genetiniy pokyciy statuso
nustatymas is patologijos vaizdo



Sioje mokslinéje ataskaitoje pristatomas tyrimas apima
visu doktoranturos studijy metu vystytg metodika.
o Tyrimas susideda is dviejy daliy:

e genetiniy pokyCiy statusas gaunamas projektuojant
patologijos vaizdo pozymiy erdve.

* taikant mokymo be mokytojo strategijg, bei
daugybiniy atvejy mokyma.



Kruties naviky genetiniy pokyciy
statuso nustatymas is patologijos vaizdo
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Rank Team auc precision | recall f1
1 |Macaroon 0.70556 [0.56818 0.83333 |0.67568
2 |MITEL 0.74426 [0.58025 0.78333 10.66667
3 |Piaz 0.84389 [0.76744 10.55000 |0.64078
4 | Dratur 0.74778 [0.56757 10.70000 |0.62687
5 |irisai 0.66676 [0.57971 10.66667 10.62016
6 | Arontier HYY 0.72167 [0.52381 0.73333 |0.61111
7 |KDE 0.62093 [0.51136 10.75000 |0.60811
8 |joangibert14 0.66056 [0.48454 |0.78333 |0.59873
9 |visilab 0.62676 [0.50575 10.73333 10.59864
10 [MIRL 0.50000 [0.40000 |1.00000 |0.57143
16 |mindmork 0.62759 [0.53488 |0.38333 |0.44660
17 |Institute of Pathology Graz |0.62574 10.50000 [0.38333 [0.43396
21 |uc csse 0.47315 [0.31373 10.26667 |0.28829
v . . .
Pozymiy erdvés konstravimu

paremta metoda pritaikéme kriuty
naviky genetiniy pokycCiy aptikimui
iS patologijos vaizdo ir pasiekéme
sulyginama tiksluma su kity autoriy
taikytais metodais.
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Zarnyno naviky genetiniy poky¢iy
statuso nustatymas is patologijos vaizdo
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Val Acc: 98,9%
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Daugybiniy atvejy mokymas
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Mokymo be mokytojo principu
paremtg metodg pritaikéme
zarnyno naviky genetiniy pokyciy
aptikimui iS patologijos vaizdo.
Tyrimas dar néra atliktas iki galo,
bet, musy ziniomis, tai pirmas
darbas Sioje srityje.
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